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	主要事迹：（800字，小四宋体，单倍行距。主要获奖、专利、专著、论文等，请列目录附后）

    刘心昱副研究员主要研究方向为生物样本质量控制研究及代谢组学新方法建立及在疾病中的应用研究。前期建立了一套适用于代谢组学研究的生物样本标准采集流程，并发现十八二烯鞘氨醇-1-磷酸可用于判别样本库中的样本质量（Clin Chem，2018；Anal Chim Acta，2018）。还建立了代谢组学和脂质组学新方法，并用于抑郁症的研究，发现了能够诊断抑郁症的代谢标志物。整合代谢组学和蛋白组学数据发现磷脂代谢紊乱可引起中枢神经系统炎症。系列文章发表后获得高度关注（J Proteome Res., 2015; Anal Bioanal Chem., 2016）。
    2019获所创新基金1项，作为主力参与课题组国家重点研发计划项目及大连市双重创新项目申请，并获得成功。作为项目负责人承担国家自然科学青年基金项目1项，作为任务负责人参加国家重点研发计划项目 “精准医学研究”专项，并积极推进项目完成。本年度共发表文章9篇，其中第一/共一作者2篇，通讯作者2篇，包括Trends in Analytical Chemistry，Anal Chim Acta 等有较好国际影响的杂志，申请专利2项（详细信息见附录）。
主要业绩如下：
1）明确第二次晨尿为代谢组学较好样品。尿液广泛应用于代谢组学研究，然而尿液样本分析前质量控制因素的考察中对于第一次和第二次晨尿哪一个更适合代谢组学标志物筛查，却很少被关注。我们通过比较第一次晨尿和第二次晨尿的代谢谱差异，并考察饮食对晨尿代谢组的影响，提出了标准化的尿液采集标准，为规范化的代谢组学研究提供依据。
2）发展了扣除高分辨质谱假阳性信号的方法。代谢组学研究中，非样本来源和噪声的假阳性特征常存在于峰值表中，干扰代谢标志物筛选的可靠性，我们创新性地提出一种基于信息熵及统计相关性的去除假阳性信号的方法，可以有效的去除峰表中的假阳性特征，在代谢组学数据处理中具有很好的应用前景。

3）肝癌预后标志物的研究。通过分析肝癌患者的血清代谢谱，结合基于网络的变量筛选方法得到关键代谢物合集，并建立预测模型。首次发现血清中的苯丙氨酸和胆碱以及肝组织旁有无子灶可用于辅助判断肝癌患者的预后风险分级。
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